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Mithilfe der Hochdurchsatzsequenzierung wurde ein neuartiges Virus in der Esche
(Fraxinus excelsior), welches vermutlich zur langjahrig untersuchten Gattung Emaravirus
(Fam. Fimoviridae, Ord. Bunyavirales) gehort, entdeckt. Das European mountain ash
ringspot-associated emaravirus (EMARaV) ist die Typspezies der Gattung und in Ebereschen
(Sorbus aucuparia L.) in Nord- und Mitteleuropa weit verbreitet. Es fihrt an Blattern zu
charakteristischen Symptomen, wie chlorotischen Ringflecken und Scheckungen (Bittner
et al, 2013, RoBBbach et al., 2015). Alle Emaraviren besitzen mindestens vier negativ-
orientierte, einzelstrangige RNA-Genomsegmente, die jeweils ein Protein kodieren. RNA1
kodiert eine RNA-abhédngige RNA-Polymerase, RNA2 einen Glykoproteinvorlaufer, RNA3
das Nukleokapsidprotein und die RNA4 ein virales Transportprotein. Bis zu 8
Genomsegmente wurden bei anderen Vertretern der Gattung Emaraviren gefunden und
deuten auf eine Plastizitdit des Genoms hin (DiBello et al., 2015). Segmente besitzen
auBlerdem konservierte, selbstkomplementéare 3'- und 5'-Termini und sind meist von einer
Doppelmembran umbhiillt (Mielke und Mihlbach 2007). Kirzlich wurde ein putatives
Emarvirus in symptomatischem Blattmaterial der Esche (Fraxinus excelsior) an Standorten
in Deutschland, der Schweiz und Schweden detektiert. Symptomatische Bdume zeigten
chlorotische Flecken und Blattverformung, wie eine Fadenblattrigkeit. 5 RNA-Segmente
des neuen Virus wurden in weiteren Untersuchungen identifiziert und eine Korrelation mit
der Blattverformung wurde festgestellt (von Bargen et al, 2018). In der vorliegenden
Studie wurden neue Primerpaare anhand vorhandener Sequenzinformation der RNA1
entwickelt, um mittels einer RT-PCR die Sequenz der RNA1 zu vervollstindigen. Zudem
wurden Studien zur Verbreitung des neuen Virus in der Esche durchgefiihrt. Erste
Ergebnisse werden vorgestellt und diskutiert.
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